关于2026年“智能生物计算”微专业修读项目
宣传及学生遴选工作的通知

[bookmark: _GoBack]为深入贯彻落实《教育部办公厅关于实施高校学生就业能力提升“双千”计划的通知》《广东省教育厅关于进一步推动我省高校促就业微专业建设工作通知》等文件精神，充分发挥我校学科专业优势，满足学生拓展知识视野、开展跨学科学习、实现个性化发展和多元化就业的需求，结合生命科学学院在生命科学领域中生物信息学、基因组学科研与教学的特色，以及合作单位并联合深圳华大生命科学研究院在现代基因组学、智能生物计算前沿领域的科研、教学与资源优势，特开设“智能生物计算”微专业（培养方案见附件1），现面向全校大二（2024级）本科生进行为期一年的生物信息学理论技术与现代智能生物计算深度融合的跨学科人才培养。培养周期结束并通过考核者，将获得学校颁发的“智能生物计算”微专业证书。
招生对象：全校大二（2024级）在读全日制本科生
[bookmark: OLE_LINK11][bookmark: OLE_LINK12][bookmark: OLE_LINK1][bookmark: OLE_LINK2]报名要求： 大一以来前三个学期平均学分绩点（GPA）不低于3.0，且无课程重修记录。
收费情况：修读同学无需缴纳学费。
报名方式：通过“智能生物计算微专业报名表”填写信息报名(见下方链接及微信二维码)
报名时间：自通知下发日至2026年4月3日（周五）前。
[bookmark: OLE_LINK15]报名通知及答疑QQ群：1093449766 （见下方QQ二维码）

[bookmark: OLE_LINK13][bookmark: OLE_LINK14]【腾讯文档】智能生物计算微专业报名表
https://docs.qq.com/form/page/DUkVCVUVMdFRucEZt   

报名表微信二维码：                报名通知及答疑QQ群：
[image: ]  [image: ]
2026智能生物计算微专业招生线上答疑互动会：
会议时间：2026年3月25日（周三） 19:00-22:00
会议号：434353501
接加入会议或直接入会：
https://work.weixin.qq.com/webapp/tm/GTF3512fIQ6I52Edm5u80j
遴选方式：结合报名情况另行通知。
遴选地点：华南师范大学石牌校园生命科学学院。
遴选时间：2026年4月10日（周四），具体以后续通知为准。
联系人：官老师 020-85211375  xianghui@m.scnu.edu.cn
        
                                  华南师范大学本科生院
华南师范大学生命科学学院
                                    
   2026年3月19日

生命科学学院
	智能生物计算  微专业培养方案

1、 专业简介
随着基因组学及多组学研究的蓬勃发展，生物信息学已成为现代生命科学研究中不可或缺的基础支撑。特别是在人工智能、机器学习、大数据分析等新技术的推动下，生物信息学发展为人工智能赋能的计算生物学，已经在生命科学基础学科领域以及智慧农业、数字化育种、以及精准医疗、健康管理等应用领域展现出广阔前景。
[bookmark: OLE_LINK7]本微专业依托我校生命科学学院，并联合深圳华大生命科学研究院，充分利用其在基因组学和数字化生命科学研究方面的优质师资和科研资源，形成“基础理论-技术体系-前沿与创新实践”一体化的教学体系，推动信息科学、人工智能与生物科学的深度融合，响应国家生物科技创新中数字化生命科学前沿交叉领域的重大需求，为数据驱动生命科学研究为核心的跨学科科研及教学人才的培养奠定基础。
2、 培养目标
智能生物计算微专业的人才培养目标将聚焦于跨学科的知识融合与模块化、梯度化的课程设计，致力于构建一个“小而精、专而新、特而强”的特色培养模式。具体目标如下：
建立跨学科融合理念：培养学生建立生命科学、信息科学与人工智能多学科交叉融合的理念，了解人工智能赋能的计算生物学前沿领域的新概念、新思路和研究进展；掌握智能生物计算基本理论与技术方法，具备解决数字化生物信息学领域基础问题的能力。
掌握核心知识及技术体系：通过《基因组学理论与技术》、《生物信息学基础》基础课程模块，帮助学生理解和掌握计算生物学的基础知识和基础分析技能；在此基础上通过《机器学习理论与应用》和《智能生物计算》进阶课程模块，带领学生理解人工智能理论技术体系在计算生物学的重要应用，建立系统的知识框架和实际技能训练，提升数据分析与处理的能力。
激发创新实践能力：通过校企合作，以培训项目带动课程学习，培养学生具备创新思维和实践能力，帮助学生在生物信息学和数字化计算领域中，能够独立进行简单的研究与项目实施。
智能生物计算微专业通过设立基础与前沿进展类课程体系，结合数字化生命计算这一前沿科技领域，培养适应现代生命科学与人工智能融合需求的科研、教学或应用型人才。培养具备扎实跨学科知识与创新能力的复合型人才，服务国家人工智能发展战略。
3、 培养要求
1.  掌握生物信息学与基因组学基本理论技术框架，理解和熟悉机器学习、智能生物计算等前沿领域的相关概念，了解主要的应用领域。
2.  掌握生物信息学的基本方法与技术，熟悉智能生物计算的技术体系和思路，具备利用计算生物学方法处理组学大数据分析与处理的能力。
3.  具备学习和应用人工智能解决实际问题的思维模式和科研素养，能够利用智能生物计算工具，解决简单科研项目实施过程中的具体问题。
4、 培养特色
本微专业以跨学科融合为基础，以实践与应用为导向，依托优质教学科研资源，构建基础扎实、内容前沿的课程体系，培养具备生物信息学基础理论、人工智能技术和数据分析技能的具有创新实践能力的复合型人才。
1. 跨学科融合的培养理念：强调生命科学与信息科学的深度融合。帮助学生在学习中建立多学科综合思维。
2. 生物科学基础与人工智能前沿领域的紧密结合：以《基因组学理论与技术》《生物信息学基础》基础模块课程，及进阶模块的基础课程《机器学习理论与应用》与《智能生物计算》前沿课程，构建系统的知识框架，兼顾理论教学与科学前沿进展的引领，帮助学生以开拓的视野，理解计算生物学的理论技术体系。
3. 理论与实践相结合：依托华南师范大学生命科学学院与深圳华大生命科学研究院的科研与教学平台，构建“基础理论-技术体系-前沿与创新实践”一体化教学模式。通过课堂内外练习、科研见习、校企合作和项目实践，学生可以在实际科研与产业场景中锻炼思维与技能，提升动手能力，获得独立开展基础研究或小型项目实施的经验。
5、 招生及学费
1.招生对象及条件：华南师范大学全校全日制本科生，优先欢迎有一定生物学基础，或者计算科学、电子信息学基础，对生物信息学及智能生物计算感兴趣的本科生。每年遴选学生20名（每学年招收一次，拟4-5月确定名单，启动修读）。
[bookmark: OLE_LINK8][bookmark: OLE_LINK9][bookmark: OLE_LINK10]2.费用：报读本微专业学生，不收取学费。学习过程中所产生的机时费、学习资料、认证相关费用；以及见习、实习等费用由学生自理。
3. 牵头培养单位： 华南师范大学生命科学学院
6、 培养规格
学制：1 年    总学时：192 学时     总学分：9.5 学分
1.《生物信息学基础》、《基因组学理论与技术》、《机器学习理论与应用》理论及上机操作课均随堂或者通过课后作业的形式进行，教室可选择学校公共课室或生命科学学院微格教室、实验室。具体根据实际情况预约安排。
2.《智能生物计算》采取线上+线下模式。线下模式，邀请教师到本校课室（同上）。线上模式可采用企业腾讯会议模式。项目见习/实习则组织集体到合作单位深圳华大生命科学研究院见习；以及组成项目小组，以项目内容为基础，采用远程 guest 用户登陆的方式，有针对性的进行实际操作训练。
7、 课程设置
1.课程信息：


	课程
模块
	课程性质
	课程名称
	学时
	学分
	开课学期
	考核方式

	
	
	
	理论
	实践
	
	
	

	基础
	基础课程
	基因组学理论与技术
	32
	16
	2.5
	二（下）暑假与三（上）
	闭卷考试+平时表现

	
	核心
课程
	生物信息学基础
	32
	16
	2.5
	二（下）暑假与三（上）
	开卷考试+上机实操考试

	进阶
	基础
课程
	机器学习理论与应用
	32
	16
	2.5
	三（下）与寒假
	开卷考试+课堂上机实操

	
	核心课程
	智能生物计算
	16
	32
	2
	三（下）与寒假
	项目实施报告


2. 课程简介：
《基因组学理论与技术》基因组学是对生物体所有基因进行集体表征、定量研究及不同基因组比较研究的一门交叉生物学学科，主要研究基因组的结构、功能、演化、定位和编辑等，及其对生物体的影响。《基因组学理论与技术》课程共 48学时,理论部分从人类基因组计划为课程起点，逐步深入理解基因组的结构与功能特征；介绍组学研究测序技术、基因组组装及注释原理，基因组演化、比较基因组学基本理论及技术，培养学生对基因组学理论的深度理解，为组学大数据的生物信息学分析提供坚实理论基础；实践内容将选择3-4 个独立的组学分析案例，从数据的基础流程分析到 1-3 个人代表性的个性化分析，先演示后上机实操的方法，带领学生完成基因组学分析实践，以课后作业的形式考查学习效果。
《生物信息学基础》生物信息学是融合生物学、计算机科学与信息技术的交叉学科，旨在开发和应用计算方法以解析海量的生物数据。《生物信息学基础》为理解生物信息学理论与实践技能体系，提供重要的入门平台。课程共 48 学时，是一门引领学生进入生命科学大数据时代的核心实践课程。在本课程中，学生将通过学习公共数据库的运用，掌握获取与挖掘生物数据的关键技能。课程核心聚焦实操，涵盖序列比对、蛋白质三维结构预测与功能注释、系统发育树的构建与分析等主流技术流程，掌握高通量数据分析的基本技能如 linux 操作系统及相关基础语言；并依托《基因组学理论与技术》课程，示范演练基因组学高通量测序数据的分析方法。学生将通过上机训练学习操作，完成从数据到发现的基本分析路径，最终培养利用计算方法解决实际生物学问题的核心能力。
《机器学习理论与应用》机器学习是开展高通量生物数据分析与知识发现的核心工具，是人工智能的重要基础。机器学习研究如何从数据与环境交互中自动学习模型与规律，并对新观测进行预测与决策，具有很强的理论性与实用性。随着组学数据爆炸式增长，机器学习已深度融入基因组学以及数字化生命科学等前沿领域，成为兼具多学科特色的一门综合学科。课程共 48学时，理论课 32 学时，旨在帮助学生理解监督、非监督与深度学习的基本理论和技术体系，掌握特征工程、模型评估及可解释性方法。实践课 16 学时，带领学生运用数个主流框架、序列 motif  识别等方案，调取复杂的、体量较大的转录组数据资源，进行深度的解析，培养从复杂生物数据中挖掘生物学假设的能力。
《智能生物计算》依托深圳华大生命科学研究院，是全国首门以数字化赋能的前沿创新课程，共计 48 学时，其中理论课程16学时，实践课程32学时。旨在通过多元教学模式，在讲解基因组学（D）、细胞组学（C）、时空组学（S）、中心法则、时空法则等核心概念的基础上，深入介绍智能生物计算的技术原理、数据分析流程、创新技术、科研成果、临床应用及未来发展趋势。课程融合医学、生物学与计算机科学等多学科知识，整合大科学设计理念与人工智能等前沿技术，依托华大丰富的科研项目经验与国际领先的技术平台，重点提升学生在临床科研及 DCS 多组学数据分析方面的能力。课程秉持“以项目带动人才、学科与产业”的设计理念，将真实科研项目深度融入教学过程。在内容设置上，课程通过华大科研项目的案例分享与复盘，帮助学生掌握多组学技术的应用方法与智能生物计算的分析手段，提升科研项目设计与成果转化能力。教学采用“线上+线下”、“理论+实战”、“启发式+项目式”的多元融合模式，强化学生的实践能力与科研素养。
8、 管理实施
1.  教学课程落实细化管理。微专业运行期类，牵头单位与合作单位团结协作，由微专业负责人和课程负责人共同制定和细化微专业教学大纲，落实课程和实践的有效完成。项目建设经费专款专用，根据实际情况，以有利于微专业学科建设为主旨，用于相关软硬件的添置，邀请师资及报告相关费用的缴纳等。
2.  教学相关的辅助管理落实。牵头单位与合作单位指定专业管理联络人，配合微专业负责人在招生、课程运行及评估等管理工作的组织落实，协助完成对招生（学生参与度）、毕业生修读人数、开课效果评估（满意度）的调研评估。
3.  导师制度的落实。为修读学生配备专业、企业以及朋辈导师，负责学生一对一的问题解答以及相关实践的落实。专职导师均具有丰富的教学科研经验，朋辈导师为领域的博硕士研究生。导师积极鼓励和引导学生申报相关的生物类竞赛。
4. 弹性退出机制。如学生未能修满本微专业学分要求或中途退出微专业课课程学习，将暂停微专业资格，不获颁微专业证书。
5. 微专业证书。在本微专业修满全部学分，经生命科学学院审核，并报本科生院审定后，可获得由学校本科生院和生命科学学院统一颁发的微专业证书（证书不具备学位证书效力）。
6. 学分证明。学生在本微专业修读的学分和成绩不计入学生综合评测、申评国家奖学金和申请推免攻读硕士研究生资格内。
7. 解释权。本微专业人才培养方案解释权，归学校本科生院及生命科学学院所有。


                               华南师范大学生命科学学院
                                   2026年3月1日
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